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Andlisis descriptivo de 300 cepas de N meningitidis aisladas
en enfermedad invasora en Espana entre 2009 y 2010, en cuanto
al MLST (multilocus sequence typing), a la expresién de PorA y
en cuanto a cobertura por MATS (meningococcal antigen typing
system). Los resultados muestran una cobertura por MATS del
68.67% con cepa cubiertas por un, dos o tres antigenos
vacunales del 51.33%, 15.33% y 2%, respectivamente. A titulo
individual, 1la prediccién de coberturas en las cepas es del
42%, 36.33%, 8.33% y del 1.33% para NHBA, fHbp, PorA y NadA,
respectivamente. Por complejos clonales, las coberturas de los
mas frecuentes en los aislamientos son del 70.37%, 30.19% vy
95.83% para los cc 269, 213 (20% de los aislamientos espafnoles
en 2010) y 32, respectivamente. Los autores llaman la atenciodn
sobre los diferentes complejos clonales que circulan por
Europa, lo que puede contribuir a las diferencias del MATS por
paises. Por otra parte, con el tiempo también puede variar la
distribucidon de los mismos lo que a su vez puede acarrear
cambios en la cobertura. Es por tanto, extremadamente
importante la continua vigilancia y la monitorizacidén de 1la
expresion antigénica en aquellos paises que tengan previsto la
introduccién de la vacuna antimeningocécica multicomponente
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(4CMenB). En Espafia concretamente, mas importante si cabe ya
que la mayoria de las cepas solo expresan un antigeno vacunal
con el consiguiente riesgo de la aparicién de mutantes de
escape si son altas las coberturas de vacunacidén. Merece
especial atencidn el seguimiento del complejo clonal cc213 por
su incremento en los Ultimos afos y la baja prediccién de
cobertura vacunal, aunque hay que tener en cuenta que los
complejos clonales, per se, no pueden utilizarse para predecir
la cobertura vacunal, ya que hay cepas que pertenecen al mismo
cc con distinto perfil antigénico y cepas con el mismo perfil
pero que pertenecen a distintos complejos clonales.
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